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PLANO DE ENSINO

1. IDENTIFICACAO
ngr‘i‘;z?aer?te ANALISE E MODELAGEM MOLECULAR
Unidade Ofertante: Instituto de Biotecnologia
Cédigo: IBTEC39601 | Perfodo/Série: | 6° | Turma: | B6
Carga Horéria: Natureza:

Tedrica: 30 | Prética: |30 | Total: |60 Obrigatéri{dX) Optativa: | ()
Professor(A): Nilson Nicolau Junior Ano/Semestre: 2025/2
Observacoes: Atendimento aos discentes, as tercas-feiras das 10:00 as 11:30 na sala 159, bloco 2E.
2. EMENTA

Sequenciamento e montagem de sequéncias genOmicas. Métodos de alinhamento de sequéncias
biolégicas. Busca e andlise nos bancos de dados biolégicos. Filogenia molecular e modelos evolucionarios.
Predicao génica. Histérico da Modelagem Molecular. Estruturas tridimensionais e dominios funcionais.
Visualizacdo molecular. Métodos de predicdo de estruturas biolégicas. Proteinas como alvo de drogas.

3. JUSTIFICATIVA

Andlise e Modelagem Molecular é uma disciplina que abrange aspectos basicos da Bioinformatica, um
tépico essencial e cada vez mais importante na pesquisa de ponta seja na academia ou na industria. Ao
longo da disciplina os alunos entraram em contato com as ferramentas e métodos em bioinformatica,
visando o tratamento de informacdes, sequéncias e estruturas biolégicas advindas de bancos de dados.

4, OBJETIVO

Objetivo Geral:

Esta disciplina tem como objetivo colocar os alunos em contato com os recentes avanc¢os no campo da
bioinformatica, e suas aplicacdes na area da biotecnologia, abordando assim, tépicos que envolvem
manipulacao de sequéncias biolégicas, modelagem de biomoléculas e suas interacdes.

Objetivos Especificos:

Compreender e aplicar os conceitos em:

- Andlise de Sequéncias Biolégicas;

- Banco de dados bioldgicos;

- Alinhamento de sequéncias;

- Andlise filogenética;

- Visualizacao e classificacdao de estruturas proteicas;
- Modelagem de Proteinas;

- Ancoragem Molecular.

5. PROGRAMA

As aulas serao realizadas as tergas-feiras, das 14:00 as 17:40, segundo o seguinte planejamento.
Data 14:00 as 15:40 16:00 as 17:40

21/10/2025|Introducao a Anélise e Modelagem Biomolecular|introducdo a Anélise e Modelagem Biomolecular

28/10/2025|Sequéncias biolégicas Bancos de dados (pratica)

04/11/2025|Alinhamento de Sequéncias Alinhamento de Sequéncias (pratica)

11/11/2025|Andlise filogenéticas Andlise filogenéticas (pratica)

18/11/2025|Predicdo Génica Predicdo Génica (Pratica)

25/11/2025|Prova 1 Prova 1

02/12/2025|Fundamentos da estrutura proteica Fundamentos da estrutura proteica (pratica)




09/12/2025|Interacoes Atdmicas e Funcdes de Pontuacao |Interacdes Atébmicas e Funcoes de Pontuacdo (pratica)
16/12/2025|Métodos de modelagem molecular Métodos de modelagem molecular (pratica)
03/02/2026|Validacao de modelos tridimensionais Validacao de modelos tridimensionais (pratica)
10/02/2026|Interacdes receptor-ligante Interacdes receptor-ligante (pratica)

24/02/2026|Prova 2 Prova 2

03/03/2026|Seminério Seminario

10/03/2026|Seminario Seminario

17/03/2026[Recuperacao Recuperacao

A complementacao da carga horaria sera realizada no formato de atividades praticas extra-classe para o
desenvolvimento do trabalho a ser apresentado no dia do seminério.

6. METODOLOGIA

As aulas serdo ministradas de forma expositiva dialogadas com auxilio de data-show e lousa para as
aulas tedricas. As aulas praticas serao ministradas de forma expositivas dialogadas com auxilio de data-
show, lousa e computadores onde os exercicios praticos que serdo realizados.

7. AVALIACAO

As provas serao sem consulta.
Avaliacdao Valor

12 Prova 30,0

22 Prova 30,0

Semindrios 40,0

Total 100

A soma das notas das 2 avaliacbes e do semindrio deve ser igual ou superior a 60,0. Se for inferior, o
aluno estara reprovado na disciplina. A prova de recuperacdo contard com todo conteldo da matéria e
valerd 100 pontos. Para aprovacdo € necessdrio que o resultado da atividade avaliativa de recuperacdo
da aprendizagem seja igual ou superior a 60 (sessenta) pontos. Independentemente da pontuacao obtida
como resultado da recuperacao, em caso de aprovacdo, a nota final para fins de registro serd 60
(sessenta) pontos. Em caso de manutencdo da reprovacdo, prevalecerd, para fins de registro, a nota mais
alta entre o resultado pré recuperacao e o resultado pds recuperacao. Os resultados das avaliacdes serao
divulgados por e-mail.
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9. APROVACAO
Aprovado em reuniao do Colegiado realizada em: /I

Coordenacao do Curso de Graduacao:

eil Documento assinado eletronicamente por Nilson Nicolau Junior, Professor(a) do Magistério
et _q_j Superior, em 27/10/2025, as 18:02, conforme horario oficial de Brasilia, com fundamento no art. 62, § 12,
do Decreto n® 8.539, de 8 de outubro de 2015.

assinatura L
| eletrbnica



http://www.planalto.gov.br/ccivil_03/_Ato2015-2018/2015/Decreto/D8539.htm

= A autenticidade deste documento pode ser conferida no site

https://www.sei.ufu.br/sei/controlador_externo.php?

¥ acao=documento_conferir&id_orgao_acesso_externo=0, informando o cédigo verificador 6803389 e o
cédigo CRC FCOA0439.

Referéncia: Processo n? 23117.070554/2025-29 SEI n2 6803389
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